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1. Considere a seqüência TAATCGAATGGGC. Derive as seis possíveis seqüências de proteína que podem ser traduzidas dela, levando em conta cada quadro de leitura em cada uma das orientações. 

Com o conceito de reading frame cada seqüência de base pode ser lida de três formas diferentes: a primeira considerando triplas de base iniciando normalmente na primeira; a segunda formando triplas ignorando a primeira base e a terceira ignorando as duas primeiras. Além disso, podemos fazer o mesmo sobre a seqüência complementar daquela molécula de DNA, totalizando assim seis possíveis leituras.

O quadro abaixo foi montado considerando as possíveis leituras da fita original
	Leitura
	
	Ignorados
	
	
	
	

	1
	Bases
	
	TAA
	TCG
	AAT
	GGG

	
	Proteína
	
	Stop
	Ser
	Asn
	Gly

	2
	Bases
	T
	AAT
	CGA
	ATG
	GGC

	
	Proteína
	
	Asn
	Arg
	Met
	Gly

	3
	Bases
	TA
	ATC
	GAA
	TGG
	

	
	Proteína
	
	Ile
	Glu
	Trp
	


O quadro abaixo foi montado considerando as possíveis leituras da fita complementar.

	Leitura
	
	Ignorados
	
	
	
	

	4
	Bases
	
	GCC
	CAT
	TCG
	ATT

	
	Proteína
	
	Alap
	His
	Ser
	Ile

	5
	Bases
	G
	CCC
	ATT
	CGA
	TTA

	
	Proteína
	
	Pro
	Ile
	Arg
	Lau

	6
	Bases
	GC
	CCA
	TTC
	GAT
	

	
	Proteína
	
	Pro
	Phe
	Asp
	


2. Dada a seqüência proteica ALMK, quantas seqüências de DNA poderiam ter lhe dado origem? 

Observando a tabela da página 12 do artigo, podemos montar o quadro abaixo:

	Proteína
	A (Ala)
	L (Leu)
	M (Met)
	K (Lys)

	Possíveis bases de origem
	GC* (4)
	CU* (4)
UUG
UUA
	AUG
	AAG
AAA


Como para a formação de A temos 4 possíveis bases, 6 para L, 1 para M e duas para K, a combinação de todas essas bases informaria quantas seqüências poderiam ter lhe dado origem: 4 x 6 x 1 x 2 = 48 seqüências. 
3. Ache as seqüências que caracterizam os locais de corte das enzimas BamHI e HindIII. 

O quadro abaixo mostra a direção das seqüências que são cortadas pelas enzimas. A região onde são quebradas estão marcadas pelo “^”. Devido a posição desse corte, elas são denominadas “pontas grudentas”. 

	BamHI
	5' – G^GATCC - 3'

	
	3' – CCTAG^G - 5'

	HindIII
	5' – A^AGCTT - 3'

	
	3' – TTCGA^A - 5'


4. Verifique se a seqüência abaixo é parte de algum gene conhecido: 

AAGTATTGCCCTGGAGTCCAGCAGATGTCAACACCCGCTTCCTCCTGT
Site utilizado: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/ 
Menu: Translated query X Protein database
Identificamos que a seqüência refere-se ao gene responsável pela produção da Lípase Pancreática Triclicerol, encontrada de uma espécie de esquilo. Porém, é encontrada não com 100% de precisão em outros mamíferos, como o chimpanzé, gambá e inclusive nos humanos. 
